SEQUENCES : 

SEQ ID NO:l 

TTTGCAT 

SEQ ID NO:2: 

AAATATTGGTTTGCATAATCATTGACTGCC 

SEQ ID NO:3 

GGGTACG 

SEQ ID NO:4 

AAATATTGGTTTGCATAATCATTGACTGCCTACTGAG 
SEQ ID NO:5 

TTTATAACCAAACGTATTAGTAACTGACGG 
SEQ ID NO:6 

TTTATAACCAAACGTAAATGTAACTGACGGATGACTC 

SEQ ID NO:7 

TTGGTTTGCATAATC 

SEQ ID NO:8 

TATTGGTTTGCATAATCAT 
SEQ ID NO:9 

AAATGTTTTGCATGTGTTA 

SEQ ID NO:10 

TATGTCTTTGCATAATGTT 

SEQ ID NO: 11 

CAGGGGTTTGCATGGACCC 

SEQ ID NO:12 

AAAAGTTTTGCATGTCTTT 

SEQ ID NO:13 

ATCTGCTTTGCATGGATCT 

SEQ ID NO:14 

TGTACCTTTGCATGTGTTG 

SEQ ID NO:15 
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ACGCTTTTTGCATTCCCGC 

SEQ ID NO:16 

CTCCTTTTTGCATTTTCCT 

SEQ ID NO:17 

CAGCAGTTTGCATATTTTT 

SEQ ID NO:18 

AGACTCTTTGCATCTCAGT 

SEQ ID NO:19 

TACAGGTTTGCATCACGTT 

SEQ ID NO:20 

ATTTGCAT 

SEQ ID NO:21 

ACTGAGGATAAGGCAGAGTTGC 
SEQ ID NO:22 

GAGTCTTGTTCACCTGCTTGG 
SEQ ID NO:23 

GTCAATGATTATGCAAACCAATATTTGCGTCAGGCTAGCCTGACG 

SEQ ID NO:24 

TCTCACTGAGTCCTAAA 

SEQ ID NO:25 

AGAGTGACTCAGGATTT 

SEQ ID NO:26 

GAAGAAAGTTTAAGATCTCCAGAAAGTTTC 
SEQ ID NO:27 

CTTCTTTCAAATTCTAGAGGTCTTTCAAAG 
SEQ ID NO:28 

TACTGAGTCCCTGGCGCTATTAGACAGCAA 
SEQ ID NO:29 

ATGACTCAGGGACCGCGATAATCTGTCGTT 
SEQ ID NO:30 

GAAAATAGGGACAGGTGGGTGAAAAGTTAT 
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SEQ ID NO:31 

CTTTTATCCCTGTCCACCCACTTTTCAATA 



SEQ ID NO:32 

GACTTTCAGATAGTTGGGCAGA 
SEQ ID NO:33 

CTGAAAGTCTATCAACCCGTCT 
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